Errata k 1. vydani uc¢ebnice BIOCHEMIE
autori M. Kodicka, O. Valentové a R. Hynka

Tento text i opravené obrazky naleznete na strankach vydavatelstvi, konkrétné na adrese:
http://vydavatelstvi.vscht.cz/katalog/publikace?uid=uid_isbn-978-80-7080-927-3

V nasledujicim textu jsou jména obrazkl uvedena kurzivou, ¢islo na zac¢atku jména znaci stranku v knize.

Piedni pifedsadka, vlevo: misto fumurat spravné fumarat, Sipka fumarat — malat ma vést obracen¢ fumarat
< malat, vpravo u okraje: misto krettin spravné kreatin (srov. metabolicka mapa II na
http://biomikro.vscht.cz/vyuka/?Predmet=bck2)

Str. VIII, 5. . zd.: misto (u prof. B. Svenssona) spravn¢ (u prof. B. Svenssonové)

Str. 21, 12. ¥. sh.: misto y-amino-glutamic acid spravné y-amino-butyric acid
Str. 21, 1. ¥. nad vzorcem: misto vlastné a-iminokyselina spravné sekundarni amin
Str. 23, popis obr. 2.1: doplnit: (Pro lepsi nazornost vzorce nezobrazuji konfiguraci stereogennich center.)

. . . + HA
Str. 27 uprostied: ve vzorci piehozen itatel a jmenovatel, spravné [H™] = K, [[ A‘]]

Str. 29, 14. f. sh.: misto aionizovatelnymi ma byt ionizovatelnymi

Str. 35, 9. . sh.: misto dithiotreitolem spravné dithiothreitolem, totéz str. 52, 3. . zd.
Str. 37, obr.: ve vzorci threoninu piebyva vodik na uhliku C3 (37 _tripeptid)

Str. 55, 4. . zd.: misto konfigurace E spravné konfigurace Z

Str. 57, 15. ¥. sh.: misto proteiny spravn¢ proteinech

Str. 62, Tab. 3.3, 3. F.: spravn¢ —COO ---HO-CH,— (posledni vazba neni dvojna); posledni Fadek: mezi
dvojicemi skupin —CH; chybi dvakrat symbol nekovalentnich interakci (-H;C---CH;-)
(62 _tabulka_nekoval)

Str. 69, popis obr. 3.11: misto akeratinu spravné a-keratinu

Str. 77, vsuvka 3/19, 6. I. sh.: misto metoda podle Bradfordové spravn¢ metoda podle Bradforda

Str. 78, 6. . zd.: misto (jako hmotnost na spravn¢ (jako hmotnost v gramech na

Str. 85, odpovéd’ 3.8: spravné ma byt: PFi pH 6 nese peptid Asp—Phe zaporny naboj a pohybuje se

tedy k anodé, Tyr—Lys kladny naboj a pohybuje se ke katodé (piehozeno ,ke katod&
a .k anodé®)

Str. 101, 10. ¥. sh.: misto za vzniku, H,O, spravn¢ za vzniku H,0, (nadbytecna ¢arka)
Str. 102: ve vzorci FADH (radikalova forma) vyznacit radikal (102_FAD)
Str. 107: spravny vzorec askorbatu: 107 askorbat

Str. 156, 6. f. zd.: misto 1,2-diacylglycerol-sn-glycerol-3-fosfat spravné 1,2-diacyl-sn-glycerol-3-fosfat, do
této zavorky doplnit viz vsuvka 11/8, str. 337)

Str. 159, 5. ¥. zd.: misto vsuvka 11/8, str. 160). spravn¢ vsuvka 11/8, str. 337)
Str. 177, 4. ¥. zd.: chybi mezery mezi slovy.
Str. 179, vpravo dole: misto p-D-2-deoyribofuranosa spravné 2-deoxy-f-D-ribofuranosa

Str. 180, obr. 6.1: ve vzorcich laktimové formy U a T navic vodik (180 baze); popis obr. 6.1: doplnit tak,
jak se mohou vyskytovat v (deoxy)nukleosidech

Str. 184: ve vzorci cGMP chybi dusikovy atom v purinovém zbytku (184 cGMP)
Str. 187: parovani bazi A a T nespravné (donorem protonu je thymin) (187 _parovani_AT)

Str. 188, barevny text, 4. . sh.: misto 11 deoxynukleotidi spravné¢ 11 paru deoxynukleotiddi, misto
10,5 deoxynukleotidu spravné 10,5 pari deoxynukleotidi

Str. 189, predposl. odst.: misto Hlavni ¢ast (mnohdy i veSkera) geneticka informace ... 1épe Hlavni ¢ast
genetické informace (mnohdy i veSkera)...; 5. ¥. zd.: misto asi 3 miliardy deoxynukleotidi
spravné asi 3 miliardy pard deoxynukleotidi
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198, 10. ¥. zd.: misto deoxythimidintrifosfat dTTP spravné¢ deoxythymidintrifosfat dTTP

199, popis obr. 6.11: misto pFi replikace spravné pri replikaci

200, popis obr. 6.12: misto Schematické zobrazeni replikace spravné Schematické zobrazeni procestu
probihajicich v replika¢ni vidlici

222, 1. t. sh.: misto (B-D-galaktopyranosid-(1—4)-D-glukosa) spravné (p-D-galaktopyranosyl-(1—4)-
D-glukosa)

Str. 236, rov. (7-2): druhy ¢len vpravo pred zlomkem ma byt RT In (chybi symbol pfirozené¢ho logaritmu)
Str. 272, 9. ¥. zd.: na pravé strané rovnice chybi na konci + CO,
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273,0br. 9.1: ve vzorci acetyldihydrolipoamidu misto CH3;—CO—-HS— spravné CH;—CO-S—
(273_pyruvatdehydrog)

282, obr. 9.3, vzorec acetyl-CoA nahoi‘e: misto C=C spravné C=0 (282_glyoxylat_cyklus)
287, popis obr. 10.1: misto ve Fisherové spravné ve Fischerové

288, druha rovnice sh.: misto a-D-fruktopyranosa a p-D-fruktopyranosa spravné a-D-fruktofuranosa
a p-D-fruktofuranosa (288 anomery)

289, 4. f. sh.: misto a-D-glukopyranosyl-B-D-fruktofuranosid spravné B-D-fruktofuranosyl-a-D-
glukopyranosid

291, vpravo nahoi‘e: misto f-D-2-deoxyribofuranosa spravné¢ 2-deoxy-p-D-ribofuranosa
291, 6. I. sh.: misto 2-deoxy-2-amino-D-glukosa spravné 2-amino-2-deoxy-D-glukosa

292,5. F. zd.: misto a-D-glukopyranosid-(1—4)-D--glukosa) spravné a-D-glukopyranosyl-(1—4)-D-
-glukosa); spravné vzorce askorbatu a dehydroaskorbatu: 292 askorbaty

293, 1. f.: misto a-D-glukopyranosid-(1—6)-D-glukosa spravné a-D-glukopyranosyl-(1—6)-D-glukosa,
v dalsich dvou odstavcich analogicky totéz

294, 19. f. sh.: misto a-D-glukopyranosyl-g-D-fruktofuranosid spravné B-D-fruktofuranosyl-o-D-
glukopyranosid

294, 7. f. zd.: misto D-sacharosy spravné sacharosy (odstranit D-)
309, odpovéd’ 10/6 a): za -16,7 kJ mol” doplnit K'= 846

313, obr. 10.10, vzorec UDP-glukosy: OH skupina na C3’ ribosy — vazba musi smétovat na kyslik, nikoli
na vodik (313 _metabol_glykogenu)

316, rovnice dole: na levé strané rovnice chybi + H,O

321, 1. #. sh.: misto asimila¢nii spravn¢ asimilaéni

328, obr. 11.4: ve vzorci ATP chybi —O— mezi adenosinem a P (328 aktivace_MK)
331, 3. f. zh.: misto po ¢tyi‘ech prichodech spravné po tirech prichodech

336, popis obr. 11.8: misto cysteinu ale S,H pantothenatové raménko spravné cysteinu, VS H
predstavuje pantothenatové raménko

337, 17. t. sh.: misto (B) spravné (a)

338, otazka 11/6, 3. F: misto laboratore. spravn¢ laboratore (viz vsuvka 4/21, str. 130).

338, 1. I. zd.: misto atd. spravné atd., ne vSak posledni uhlik C16.

339, 1. I. zd.: misto vznika adenylaci spravné¢ vznika adenosylaci

366, obr. 12.6: u orotatu chybi v cyklu vpravo dvojna vazba (366 _metabol_pyrimidinu)

. 367, obr. 12.7: u kyseliny mocové piebyva v péti¢lenném kruhu dvojna vazba (367 metabol_purinu)

Zadni piedsadka: misto GLYKOGENESE spravné GLUKOGENESE; slova OXIDACNI FAZE pod UTP

Sn

odstranit; na pravé stran¢ Sipka pod malonyl-ACP ma smétovat dolt (srov.
metabolicka mapa I na adrese http://biomikro.vscht.cz/vyuka/?Predmet=bck2)

ad posledni poznamka. Mezi typografy se tika: ,,AZ vyjde kniha bez chyby, bude konec

svéta.” Toto budiz 1 nasi omluvou!



